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Analyse des acides 

aminés par CPG-SM-IE  
 

� Acides aminés de référence (Figs. 38-44) 

� Exemples de l'Isovaline (J), la Valine (V), la Leucine (L) 

et l'Isoleucine (I) de peptaïbols (Figs. 45-48) 
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Fig. 38 : (a) Courant ionique total et (b) spectre CPG-IE-SM de la Leucine (L). 
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Fig. 39 : (a) Courant ionique total et (b) spectre CPG-IE-SM de l'Isoleucine 
(I). 
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Fig. 40 : (a) Courant ionique total et (b) spectre CPG-IE-SM de la Valine (V). 
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Fig. 41 : (a) Courant ionique total et (b) spectre CPG-IE-SM de l'Isovaline (J). 
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Fig. 42 : (a) Courant ionique total et (b) spectre CPG-IE-SM du Leucinol (LOH). 
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Fig. 43 : (a) Courant ionique total et (b) spectre CPG-IE-SM de l'Isoleucinol (IOH). 
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Fig. 44 : (a) Courant ionique total et (b) spectre CPG-IE-SM du Valinol (VOH). 
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Fig. 45 : (a) Courant ionique total et (b) spectre CPG-IE-SM de l'isovaline (J) 
dans les peptaïbols la fraction CLHP 3 de la souche MMS 147. 
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Fig. 46 : (a) Courant ionique total et (b) spectre CPG-IE-SM de la Valine (V) 
dans les peptaïbols la fraction CLHP 3 de la souche MMS 147. 
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Fig. 47 : (a) Courant ionique total et (b) spectre CPG-IE-SM de la Leucine (L) 
dans les peptaïbols la fraction CLHP 3 de la souche MMS 147. 
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Fig. 48 : (a) Courant ionique total et (b) spectre CPG-IE-SM de l'Isoleucine (I) 
dans les peptaïbols la fraction CLHP 3 de la souche MMS 147. 
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