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CRC : Collision Reaction Cell

CRP : C-Reactive Protein

D

DBP : dibutyl phosphate

DCP : dicarboxyphénanthroline

DTPA : acide diéthyléne triamine pentaacétique
DFT : Density Functional Theory

DHIP : 2,6-dihydroxyiminopiperidine

DHPD : N1,N5-dihydroxypentanediimidamide
DHED : N1,N2-dihydroxyethanediimidamide

E

EDTA : acide éthylene diamine tétraacétique
ESI : ElectroSpray lonisation

ESIMS : ElectroSpray lonisation Mass Spectrometry

EXAFS : Extended X-Ray Absorption Fine Structu

re

XVI

F

FIA : Flow Injection Analysis
FWHM : Full Width at Half Maximum

FT-IR : Spectroscopie infrarouge a transformée de

fourrier
FS : Full scan

H

H-ESI : Heated ElectroSpray lonization

HEDP : acide 1-hydroxyéthane-1,1'-
diphosphonique

HEPES : acide 4-(2-hydroxyéthyl)-1-pipérazine
éthane sulfonique

HIBA : acide a-hydroxyisobutyrique

HILIC : Hydrophilic Interaction Liquid
Chromatography

HSA : albumine de sérum humain

HSAB : Hard and Soft Acids and Bases principle
HOPO : hydroxypyridinones

IC : lon Chromatography

IDA : acide iminodiacétique

IMAC : chromatographie d'affinité sur ions
métalliques immobilisés

IR : infra-rouge

ITC : titration calorimétrique isotherme
ICP-MS : Inductively Coupled Plasma Mass
Spectrometry

ICP-OES : Inductively coupled plasma atomic
emission spectroscopy

i.d. : diametre interne

L

LA-ICP-MS : Laser Ablation Inductively Coupled
Plasma Mass Spectrometry

LC : Liquid Chromatography

LIT : Linear lon Trap



M

MA : Acide Mandélique

MS : spectrométrie de Masse Simple

MS? ou MS": spectrométrie de masse en tandem

N
NPLC : Normal-Phase Liquid Chromatography

(0)

OPN : ostéopontine

P

PAI :Peak Area Integration

PDB : Protein Data Bank

pSer : phosphosérine

pH : potentiel hydrogéne

PEI-MP : polyéthylénimines-éthylphosphonate

Q

Q: quadripdle
QqQ : triple quadripdle

R

RPLC : Reversed Phase Liquid Chromatography
RMN : résonance magnétique nucléaire

RSD : Relative Standard Deviation

RP : Resolving Power

S

SCP : sulfochlorophénol

SEC : chromatographie d’exclusion stérique
SIM : Single lon Monitoring

SRM : Single Reaction Monitoring

XV

T
TBP : tributyl phosphate
Tf : transférine

U

UHPLC : Ultra High Performance Liquid
Chromatography

UV : ultra-violet

\'

Vtg : Vitellogenine



Liste des notations

As : facteur d’asymétrie

d.i. : diametre interne (um)

k’ : facteur de rétention

L : longueur de colonne (mm)

m : masse (g)

M : masse molaire (g.mol-1)

t0 : temps mort (min)

tr : temps de rétention (min)

o : sélectivité

Ri : Facteur de réponse en ESI-MS d’une espéce métallique i
Rs : résolution

R?: coefficient de correlation

pKa : constante d’acidité logarithmique
UO,% : cation uranyle

v/v : volume sur volume

6 : Fractionnement isotopique

Am : la largeur a mi-hauteur du pic

Am : Fenétre d’isolation en mode SIM

XVl



XIX



Liste des acides aminés naturels

A. Acides aminés a chaine latérale chargée

Positive Negative
: i = B ; 8 e )
Arginine Histidine Lysine Aspartic Acid Glutamic Acid
(Arg) Q (His) 0 wys) (@ (asp) (®) (IOXE )
40 40 %o
(o) (o)
NH, NH, NH
(o)
© o
NH @ o
\/ e o
®N H,
@ NH,
B. Acides aminés a chaine latérale polaire et neutre
Serine Threonine Asparagine Glutamine Cysteine Glycine Proline
sen @ (The) @) (asn) () (GIn) (&) <y @ Gy @ Pro) @

2/o) 0/o) 2/o) /o) “o “o “o
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C. Acides aminés a chaine latérale hydrophobe

Alanine Valine Isoleucine Leucine Methionine Phenylalanine Tyrosine Tryptophan
(Ala) ) wvan @) we) @ (ew) (B vet) () (Phe